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Animal : Siska

antagene

Bilan Génétique

Santé & Reproduction

N° d'identification : 250 268 743 984 231 Propriétaire : Victoire CABAN.
Race: Border Collie N° de prélevement: ~ E00881323 (prélevé le 10/11/2023)
Sexe : Femelle Code résultat : A00055035
Date de naissance : 21/06/2021 Préleveur : Clarisse GOETGHEBEUR (Vétérinaire - N° d'ordre : 39200)
Pedigree : Prélevement authentifié
Résultat établi le : 24/11/2023 Document établile:  24/11/2023
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MALADIES Mutation d'expression RESULTAT 5 E
Anomalie de I'Oeil du Colley (Hypoplasie Choroidienne) (AOC) 55};'85{2'_58&8260 dei77 Autosomigue récessif Homozygote normal VI V]
99bp
Déficit en Vitamine B12 Saggﬂlc Autosomique récessif Homozygote normal VIV)
Goniodysgénésie et Glaucome ?SI;(EMB Autosomigue récessif Homozygote normal 9
Sensibilité Médicamenteuse MDRT1 MBEJU ATAG Autosomique codominant Homozygote normal VIV)
Syndrome de Raine EQM?TOC Autosomigue récessif Homozygote normal Q9
Syndrome de Séquestration des Neutrophiles ;/5181(1353;% nosogagr | osomique récessif Homozygote normal VIV)
TT
Atrophie Progressive de la Rétine (APR-prcd) fs%iD Autosomique récessif Homozygote normal VIV)
Céroide-Lipofuscinose Neuronale SJ;EET Autosomique récessif Homozygote normal Q9
Collapsus Induit par I'Exercice (EIC) ?7’:7'241 Autosomique récessif Homozygote normal VIV)
Cystinurie ?1'3?53{?}110 senconge | |tosomique dominant Homozygote normal 9
Dysplasie Squelettique 2 8%'5101 A2 Autosomique récessif Homozygote normal VIRV
Myélopathie Dégénérative (DM) fﬁgu Autosomique récessif Homozygote normal Q9
; i CLCN1 Autosomique récessif
Myotonie Congénitale atann Homozygote normal (VI V]
Ani ; AP3B1 Autosomique récessif
Neutropénie Cyclique aon 2402insA Homozygote normal (VI V]

EXPLICATIONS

EXPRESSION

TRANSMISSION

Homozygote normal : I'animal posséde 2 copies normales
du géne.

Hétérozygote : I'animal possede une copie normale et une
copie défectueuse du gene.

Homozygote muté : I'animal posséde 2 copies
défectueuses du géne.

L'animal ne développera pas la maladie associée a la
mutation testée.

L'animal ne transmet pas la mutation testée.

L'animal développera la maladie sans pouvoir prédire
I'age d'apparition ni la gravité des symptomes.

L'animal transmettra la mutation testée a tout ou
partie de sa descendance. La reproduction est a éviter
ou a adapter selon la maladie et la fréquence
associée.
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250 268 743 984 231
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Femelle

21/06/2021
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Propriétaire :

N° de prélévement :

Code résultat :
Préleveur :

Document établi le :

Victoire CABAN.
E00881323 (prélevé le 10/11/2023)
A00055035

Clarisse GOETGHEBEUR (Vétérinaire - N° d'ordre : 39200)
Préléevement authentifié

24/11/2023

Les résultats des caractéres morphologiques ne permettent pas de déterminer précisement I'apparence de I'animal, mais vous informent sur leur transmission a la

descendance.

CARACTERES MORPHOLOGIQUES N Hoxression RESULTAT
Locus A - Agouti
a CAZEACPT Autosomique récessif a/a”
AY 52§12T/2486>A Autosomique dominant AY/a*
Locus B - Marron Non Porteur Marron (B/B)
b? CTQQETPJ Autosomique récessif B/B
be Dgﬁpg Autosomique récessif B/B
b¢ Dggagmel Autosomique récessif B/B
be Dg?sfl Autosomique récessif B/B
bs ;I'Q\SBCPJ Autosomique récessif B/B
Locus D - Dilution Non Porteur Dilution (D/D)
d Dﬂzligt' Autosomique récessif D/D
dz M[Iﬁgl-cl Autosomique récessif D/D
d? MLPH Autosomique récessif D/D

€.667_668insC

Locus E - Extension

Porteur Jaune (E™/e)

e M%lﬁ Autosomique récessif E/e

gm Mg((:’llz Autosomique dominant E™/E
Locus K - Noir Dominant (K®) EEEQQE; Autosomigue dominant Noir dominant ou bringé (K*/k")
Locus M - Merle s%LIE\.{.se o Autosomique dominant Non porteur Merle (m/m)
Longueur du Pelage fgii Autosomique récessif Homozygote poil long
Poil Bouclé ou Ondulé (c") 1(4':§1TCZT1 Autosomique dominant Poil bouclé ou ondulé (C/c")
Polydactylie %MBM Autosomique dominant Non porteur de polydactylie
Shedding MCSR Autosomique codominant Chute de poils modérée

g.24430748C>T
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